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a GONZALEZ R, JORQUERA A, DE
SOUSA L, LEDEZMA E, DEVERA R. 2002. Sandfly
fauna of endemic leishmaniasis foci in Anzoategui
Sate, Venezuela (Fauna flebotdmica de focos endé-
micos deleishmaniasisin el Estado Anzoategui, Vene-
zuela). Transactions of the Royal Society of Tropical
Medicine Hygiene, 2002 96: 57-9.
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Durante los afios 1993-1998 se llev6 a cabo un
censo de la fauna flebotdmica en 5 focos endémicos
situados a diferentes dtitudes en & Estado Anzoategui,
Venezuela. Seidentificaron 17 especies, entrelas cuales
Lutzomyia ovalles, Lu. panamensis y Lu. gomez son
consideradas como probables vectores de leishmaniasis
cutanea, mientras que Lu. evans  podria transmitir la
leishmaniasis visceral.

a FELICIANGELI MD, DUJARDIN JPR,
BASTRENTA B, MAZZARRI M, VILLEGASJ, FLO-
RES M, MUNOZ M. |Is Rhodnius robustus
(Hemiptera: Reduviidae) responsible for Chagas
disease transmission in Western Venezuela? (¢Es
Rhodnius robustus (Hemiptera: Reduviidag) responsa
ble por latransmision dela Enfermedad de Chagasen el
occidente de Venezuela?) Tropical Medicine and
International Health 2002, 7: 280-287.
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Se presentan evidencias acercadel posible papel
vectorial de Rhodnius robustus como vector
extradomestico de la Enfermedad de Chagas en el
occidente de Venezuela. En primer lugar, sedemostré la
validez de esta especie de triatomino  a través de su
caracterizacion genética en relacion con otras especies
del grupo prolixus. La pruebade amplificacion al azar
del DNA polimérfico (RAPD) mostr6é una clara
separacion entre esta especie y R. prolixus eindicd una
probabl e heterogeneidad genética dentro deR. robustus.
Por otrolado, seexaminaron hecesy contenido estomacal
de54 de 137 R. robustus colectados en palmerasen &reas
donde se detectaron casos agudos de Enfermedad de
Chagas, sin embargo no seencontraron triatominosdentro
delascasas. Deacuerdo a estudio delamorfologiade
los flagelados encontrados, 18% fueron positivos a
Trypanosoma cruz, 11% a T. rangdi y 11% mostraron
infeccion mixta. 5 de 7 muestras procesadas através de
la reaccion en cadena de polimerasa (PCR) mostré una
bandade 270 pb especificaparaT. cruz. Las pruebasde
hibridi zacion molecular mostraron que R. robustuspuede
transmitir en Venezuela los clones 20 y 39 (u otros
genéticamente relacionados). Esta transmisiéon puede
ocurrir cuando, en ausenciade R. prolixus doméstico y,
atraido por laluz artificial, R. robustus entraalascasasy
se dimenta del hombre o bien las personas son picadas
fuera de las casas. La ausencia de tristominos dentro de
las casas viditadas puede significar que estos abandonan
las casas después de la alimentacion o mueren sin
colonizar las mismas.



a RUBIO-PALIS Y., WILKERSON R. &
GUZMAN H. 2003. Morphological characters of
adult Anopheles (Nyssorhynchus) marajoarain Ve-
nezuela (Caracteres morfoldgicos de adultos de
Anopheles (Nyssorhynchus) marajoara en Venezuel a).
Journal of the American Mosquito Control Association,
19:107-114.
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Carabobo, Maracay - Venezuela.

Se realiz6 un estudio morfométrico a fin de
hallar caracteres diagndstico que permitieran actualizar
las claves taxonémicas para la identificacién en el
campo de Anopheles (Nyssorhynchus) marajoara y
las otras tres especies de Anophel es (Nyssorhynchus)
simpétricas: An. darlingi, An. argyritarsis y An.
braziliensis que estadn presentes en Venezuela.
Marcadores diagnéstico amplificados a azar mediante
la reaccién en cadena de la polimerasa del ADN
polimérfico de mosquitos capturados en el campo
mostré que An. marajoara es la Unica especie del
complejo de Anopheles albitarsis presente en
Venezuela.

(| RYAN JR., DAVE K., COLLINS K.M.,
HOCHBERG L., SATTABONGKOT JETSUMON,
COLEMAN R.E., DUNTON R.F., BANGS M.J,,
MBOGO C.M., COOPER R.D., SCHOELER GB.,
RUBIO-PALIS Y., MAGRIS M., ROMERO L.I.,
PADILLAN., QUAKYII.A., BIGOGA J,LEKER.G,
AKINPELU O., EVANS B., WALSEY M.,
PATTERSON P, WIRTZ R.A. & CHANA.S.T. 2002.
Extensive multiple test centre evaluation of the
VecTest™ malaria antigen panel assay.(Evaluacién
extensiva en multicentros del ensayo VecTest™ para
deteccién de antigenos maléaricos) Medical and
\eterinary Entomology, 16: 321-327.

Walter Raed Army Instituteof Research, Silver Spring, MD, USA

Para determinar cuales especiesy poblaciones
de Anopheles transmiten malaria en cualquier
situacion, los ensayos inmunol 6gicos para detectar
antigenos de esporozoitos maléricos pueden
reemplazar el examen microscopico tradicional de
hembras de Anopheles recién disecadas.
Desarrollamos un ensayo en tiras de papel para
identificar en mosquitos la presencia o ausencia de
peptidos especificos de los epitopes de proteina
circumesporozoito (CS) de Plasmodium falciparum
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and dos cepas de Plasmodium vivax (variantes 210 y
247). El ensayo resultante (VecTest™ Malaria) es un
procedimiento rapido, en un solo paso que utiliza un
test de tira (‘dipstick’) capaz de detectar y distinguir
entre infecciones con P. falciparum y P. vivax en
mosquitos. El objetivo del presente estudio fue evaluar
la eficacia, sensibilidad, estabilidad y aceptabilidad
por parte del investigador de campo, de este ensayo
de cintas de papel. En colaboracion con 16 Centros a
nivel mundial evaluamos mas de 40000 unidades de
este ensayo, comparando con el estandar CS ELISA.
Seencontré que el VecTest™ Malariamostro 92% de
sensibilidad y 98.1% de especificidad, con 97.8% de
precision total. En pruebas de almacenamiento se
encontro que las tiras permanecian estables por méas
de 15 semanas en condiciones secas hasta45°Cy en
condiciones de humedad hasta 37 °C. Evidentemente,
esta prueba de tira répida y sencilla presenta niveles
aceptables de confiabilidad y ofrece ventajas practicas
para las investigaciones de campo que requieren
monitoreos rapidos de los vectores de malaria.

a BRYANT J.,, WANG H., CABEZAS C.,
RAMIREZ G.,, WATTS D., RUSSELL K. &
BARRETT A. 2003. Enzootic Transmission of Yellow
Fever Virusin Peru.(Transmision Enzodtica del Vi-
rus de Fiebre Amarilla en Per(). Emerging Infectious
Diseases, 9: 926-933.

University of Texas Medical Branch, Texas, USA

El paradigma que se mantiene sobre laecologia
del virus de lafiebre amarilla (VFA) en Sur América
es el de epizootias que vigjan. Se cree que €l virus se
mueve de un lugar aotro através de ondas epizodticas
gueinvolucran monosy mosquitos, en vez de circular
persistentemente dentro de un lugar en particular.
Después de un gran brote de VFA en Pert en 1995,
utilizamos andlisis filogenético de aislados de virus
parareexaminar la hipétesis sobre el movimiento del
virus. Secuenciamos un fragmento del nucledtido 670
delaregion del gen prM/E de 25 muestras de VFA de
Per( colectadas desde 1977 hasta 1999 y, delineando
seis clados que representan los estados
(Departamentos) de Puno, Pasco, Junin, Ayacucho,
San Martin/Huanuco y Cusco. La aparicién
concurrente de al menos cuatro variantes durante la
epidemia de 1995 y la estabilidad genética de linajes
separados de virus alo largo del tiempo, indican que
el VFA en Pertl se mantiene localmente y circula
continuamente en focos discretos de transmision

enzootica.
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